“Ek-73: Yalova Kivireiin

1. GENEL BILGILER

1. Tiirli Koyun (Ovis aries)
2. Yéresel tip Yalova Kivireit
3. Yerel adi/adlars Yalova Kivircig
4. Uluslararas) ad1 Yalova Kivircigs
5. Elde edilis sekli

6, En yakin akraba wklar Kivireik

7. Esas yetigtirme yeri

Yalova merkez ve ilgeleri

8. Bagli oldugu yetistirici orgfitiiniin
adi

Yalova Damizlik Koyun Kegi Yetistiricileri Birligi

9. Sayisal varlifi

2012 yili 12.757 bag iken, 2021 yili sonu itibari ile 32.562 baga ulagmugtir,

10 Yetistirme/verim y6nii

Kombine

Sekli [yerlegik
(giftlik, aile ve
mera) ve gdger]

Aile ve ticari stiriler seklinde (20-400 bag olarak) yetistirilmektedir,

Barinma (agil,
sundurma ve
agtkta/barmakta
kalma siiresi)

11.Yetistirme
Sisteinleri

Kapali ait ve yari agik barindirma sektinde barindinimaktadir,

Besleme
(ekstansif/yan
entansif/

entansif)

Ekstansif ve yars entansif olarak vetistirilir.

12. Yetigtirme bolgesinin dogal
kosullari (dagltk alanlar, su eksikligi,
iklimsel kogullart vs.)

Yalova thman (14.6 °C yillik ortalama sicaklik) bir iklim yapisina sahip
olup, yetistirme yapilan alanlar gok engebeli olmamakla birlikte, engebeli
arazide de rahat bir gekilde yayhim yaptlabilmektedir. Yetistiricilik
ormanlik alanfarin diginda Yalova'nn  kirsal alanlarinin  geneline
yaytmistir,

13. Yayildig: bélge (enlem/boylam)

40° 28' ve 40° 45' Kuzey Enlemleri, 28° 45' ve 29° 35' Dogu Boylamlart

11 MORFOLOJIK OZELLIKLERI

1, Viicut yapist genel tanimi

Sivah  [Gri  {Mavi | Kirmizi | Kahverengi |Sant | Sarimsi | Beyaz
Bashica tek renk X
2. Viicut drti Renk
reng kombinasyonu
Ozel renk
karakteristigi

3. Post/Deri rengi

Beyaz




Kafa yapist uzunca ve dardwr, diilerde nadiren hafif kog bashhga
rastlamilabilir, digbiikey bir burun yapisina sahiptir.
Erkek Disi
Min. | Mak. | Ortalama | Min. | Mak. | Ortalama
£SH #5H
Kafa
Bag yapisi (irka || uzuniugu 25 35 | 3081020 | 16 31 | 26.50+0.11
ozgii nitelikleri) || {cm)
Kafa
genisligi 14 19 | 15.76+0.14 | 11 19 | 14.13£0,08
(em)
Alin
genisligi | 10 | 15 | 1260012 | 8 | 13 | 10212005
{em)
Boynuzluluk (%) Erkek bKoglardzba %ﬁglﬁ,kspgal yanlara dofiru agilma egilimi gosteren
4. Bag bzellikleri | V& boynuz yapisi Poyuzbulumakiadin
(sekli, sayr, renk, [ Genelde boynuzsuz, bazi koyunlarda kiigiik boynuzlara
ydni) Disi rastiantlabilmektedir,
Kuiaklar tne ve yana dogru yénelmistir,
Erkek Disi
Min. | Mak. | Ortalama | Min. | Mak. | Ortalama
Kulak yapisi Kulak A H
uzunlugu 10 16 | 13.04£0.13 | 9 15 | 12.20£0.07
{em)
Kulak
genisligh | 7 | 10 | 7.84x008 | 6 | 10 | 7.5420.04
{cm)
Kiipe/sakal Yoktur.
Erkek Disi
Min. | Mak, |OrtalamatSH| Min. Mak. | Ortalama+SH
Sagr yiiksekligi (cm) 70 87  80.00+£0.42 60| 801 71.21x0.17
fc‘rfsg" yuksekligi 71| 87| 8030042 60| 79| 7130017
Sirt yiiksekligi (cm) 71 86| 79.20£041 60| 79| 70.40£0.17
5. Vilicut dleiileri | Gogils derinligi (cm) 28 42 37.30£0.30 27 371 32.7240.11
Gogis gevresi (cm) 92 124| 108.14+0.83 791 110] 9341034
Vicut uzunlugu (cm) 72 87| 80.24+0.40 591 79]  7143£0.16
Ergin agirhk (kg) 60.70| 114.40| 85.74%1.30 37.30] 79.70|  55.63+0.50
Sirt yitksekligi (cm) 71 86| 79.20+041 60 79|  70.400.17
Sajiri genigligi (cm) 22 331 27.30:023 19 341 2270:0.11
Gogiis genisligi (cm) 22 30 26.13+0.23 17 27 21.53%0.11
But gevresi (cm) 78] 119] 101.40%1.00 61| 98] 83.10:033




[fncik gevresi (cm)

8] [ 9.70:007] 7] o] 7922004

6. Kuyruk yapisi

Yapagsiz veya az yapagili, kisa, ince, yagsiz bir kuyruk yapisina
sahiptir. Ergin koyunlarda ortalama 20.50£0.21 cm, min. 10 cm ve
mak. 30 cm, koglarda ortalama 26.24+0.39 ¢m, min, 19 cm ve mak.
34-cmy’dir.

7. Meme yapist

111, IRKA 6ZGU AYIRICI OZELLIKLER

Irkin &zel yetenekleri (hastaliklara
direng, gevre sartlarina dayamklilik)

Asirt sicak ve sofuga karst cok dayamkl degildir. Engebeli arazide
yliriime yetenegi iyidir. Iyi bakim besleme sartlannda yapagiy1
kendisi atar.

IV, UREME OZELLIKLERI VE YASAMA GUCT

Erkek Disi
Min, | Mak. |Ortalama£SH Min. | Mak. | Ortalama+SH
1.Ciftlesme mevsimi ve uzunlufu
(giin)
2. Ttk damizhikta kullanma | Yas (ay)
Apirhik (kg
3. Dogum oram (doéuran kegi-koyun / o2 g2
teke-kog alt1 kegi-koyun) (%)
4, Doguran koyun-kegi bagina dogan 1% 121%
oplak / kuzu sayisi (bag) ) )
5. Yagama giicii (siitten kesimde) (%) 96* 96*
* Siirl) genel ortalamasidir, cinsiyet dikkate alimmamigtir.
V. VERIM OZELLIKLER}
Min, Mak. Ortalama+SH

Laktasyon siit verimi 08.9243 85

(kg) '
1. St Laktasyon siiresi 180.264.06

(giin) -

Sijtteki protein (%) 6.83+0.25

Siitteki yag (%) 5.66+0.28

Disi Erkek
Min. | Mak. | OrfalamazSH | Min. | Mak. | OrtalamazSH
2. Yapagvkil Tip
fiftik Verim (kg) 0.19 {236 [1.08£0.03

Randiman (%) 58.37+1.76

Incelik (mikron) 30.10£045

Uzunluk (em) 6.385+1.87




VL BUYUME OZELLIKLERI

Disi Erkek
Min. | Mak. | Ortalama#SH| Min, | Mak, | OrtalamaSH
1. Dogum agirhis (kg) 4.510.07 4.520.06
2. Siitten kesim yasi (giin) 150 150
3. Siitten kesim canlt afirhig (kg) 31.30£0.95 34.06+0.81
4, Siitten kesime kadar giinlitk agirlik 186.24£0.01 206.26£0.01
kazanci (g) 7
5.Besi dzellikleri Erkek
Min, Mak. OrtalamaxSH

Besi baslangi¢ yas1 (ay)
Besi siiresi (ay)
Giinlitk canli agirhk artigi (g)
Yemden yararlanma (kg)
Kesim agirhg (kg)

Karkas | Sicak

?f;hgl Soguk

Karka
6 Kalrkas‘ ra?xdmjam Sw,ak
zellikleri %) Soguk

Et 6zellikleri (yag,

lezzet, kivam, koku,

renk)

Post agirhi (kg)
7. Post/deri
Ozellikleri | Deri 6zellikleri
VIL. DAVRANIS OZELLIKLER}
1. Siirti iggiidiisi iyi
2. Analik icgiidiisii lyi
3. Yiriime yetenegi lyi
4. Otlama yetenegi lyi
5. Sagilabilme yetenegi lyi
6. Sevk ve idare kolaylii (mizag) lyi, biraz tirkek,

7. Diger

VIIL GENETIK OZELLIKLERI

1. Genetik mesafe

Nei'nin minimum genetik mesafe matrisine gére ¢izilmis asagidaki
dendogram incelendiginde Yalova Kivireigi'nim, Kivireik (Kirklareli),
Tahirova (Canakkale) ve Esme (Usak) koyun klarindan farkly bir
stifta yer aldifi gozlenmektedir,







R | GGGGGTTAGACTTCAACATACG
IOl 3 Yoy i
o | o [HISHE O,
[ owen [l T
Di | BMp DO ASIARCICIAATTC 145-161
G I O 3 -7 s o i
o | W hfGeercraomon 127
Lokus Na Ne PIC He He Do Gsr Hr HWE F(Nul)
CarFCBI93 23 712 085 090 086 0044 0051 0864 * -0.0315
OaFCBIOS 27 1034 090 081 090 002 0023 0905 *** 00506
ILSTSON 32 1408 053 0.69 093 003 0035 092 ** 01457
QarFCB20 42 1235 091 095 052 0052 0056 0918 *** .00193
OarAE0I2Y 27 ‘]4.06 092 086 093 0039 0041 0932 *** 00376
ILSTSS 42 1923 095 076 095 0048 0850 095 ** 0112l
QaCPM 20 878 088 087 089 0015 0017 082 vt 00093
INRAG132 251297 092 080 092 0015 0017 0925 ¥ (0.069
Dss2 24 874 083 081 083 0024 0027 0892 *** 00459
BMISIS 31 467 093 074 093 0002 0002 0539 0182
BMEIZS 23 664 084 0.89 085 0035 0041 0849 ** 00300
MCMOSZT 22 683 084 071 085 0830 0036 0855 **v 00168
CSRDOMT 29 918 088 078 089 0020 002 0891 o 006d)
OwMP9 3 845 087 081 088 D426 0029 0882 *++ 0048
MARIS 35 600 082 071 083 003 0047 082 v 0022
OufCBI2B 23 845 087 092 088 00M 0027 0883 = .00
BM1329 2] 736 085 081 086 0058 0067 0867 ¥ 00290
HSC 21 915 088 0.78 089 0030 0033 0893 *** 00656
INRAODZZ 25 1503 093 86 093 0031 0033 09% ** 04N
DREPI 20 1145 091 093 091 002 0425 0316 *** 0012
Ortalama 2715 1054 089 081 090 0030 0034 0897
4. Major genler
5. Performanslara iligkili genler
6. Diger

IX. DIGER OZELLIKLERI

Yetistiricilii yapilan Yalova Kivireigi popiilasyonu uniform bir 6zellik gostermekte ve bslgedeki yetistiriciler
Yalova Kivircifiindan bagka itk yetistirmemektedir. Cevre il ve ilgelere yapilan damizlik koyun ve kog satiglart
yapilmasi ile bu ydresel tip ticari ve sosyal bir boyut kazanmigtir.




Ek-74: Yiilea Bal Aris: Ekotipi

L GENEL BILGILER

1. Tescil edilen ekotip

Yiglea Bal Arist Ekotipi

2. Irki

Apis mellifera anatoliaca

3, Tiiri

Bal Ansi (Apis mellifera L)

4, Cografi yayilma alant

Ditzee ili Yiilea ilgesi

1L MORFOLOJIK OZELLIKLERL

Viieut Bilyiikliigi ile fliskili Morfolojik
Ouzeltikler

Bildirilen Minimum ve Maksimum Ortalamalar

1. Dil uzunlugu (mm) 6.25+0.14 / 6.89£0.24
2. K uzunlugu (mm) 0.290+0.002 / 0.2930.002
3. Dordiinet tergit kege bant genisligi (mm) 1.02920.0021 / 066+0.058
4. Dérdiincil tergit parlak zemin genigligi (mm) |0.46020.021/0.461+0,003
5. Tomentum indeksi (%) 2.23240.017/2,349£0,086
6. Ugiincii tergit genisligi (mm) 2.218+0,002/2.962+0.014
7. Dérdiinct tergit genisligi (mm) 2.158+0.002
8. Viicut bitytikligh (mm) 4.375+0.004
9. Ugtincil sternit genigligi (mm) -
10. Mum salg: yilzeyi (mum aynasi) uzunlugy | 1.36420.013
(mm)
11. Mum salg) yiizeyi (mum aynast) genighigi | 2.4560,009
mm
(12. T\zlum yilzeyleri (mum aynalari) arast mesafe |0.30120.003
(mm)
13. Altine: sternit uzunlugu (mm) 2.673£0.022
14. Altinci sternit genisligi (mm) 3.33920.013
15. Sternum indeksi (%) 80.050+0.648

16. Diger viicut ozellikleri

Kanatlar ile Iliskili Morfolojik Ozellikler

Bildirilen Minimum ve Maksimum Ortalamalar

1. On kanat uzunlugu (mm) 9.26£0,07 /9965+0,041
2. On kanat genisligi (mm) 3.29+0,03 / 3.3420.06
3. Kubital a damar uzunlufu (mm) 0.5240.01 / 0.527+0.005
4, Kubital b damar uzunlugu {(mn) 0.234£0.005 / 0.24+0.01
5. Kubital indeks (%) 2,01x0,03/2.30£0.34

6. As kanat damar agist

33.260+0.139 /35.30+2.92

7. Bs kanat damar agisi

98.86+1,28/ 101.67£0.65

8. Dy kanat damar agist 100.33£0.29 / 103.28+2.82
9. Eg kanat damar agist 18.40+0.22 / 20.02+0.47
10. G12 kanat damar agisi 93,004+£0.396

11. J10 kanat damar agist 52.36+0.36/ 53.27+0.48

12. 116 kanat damar agisi

80.75+3.52/91.06+1.20




13. K19 kanat damar ag1s1

74.7120.34 / 80.669+0.311

14. L13 kanat damar agtst

11.1240.24 / 16.50£0.22

15.N23 kanat damar agisi

82.7243.55/ 88.54%1.16

16. 026 kanat damar agis!

33.30+3.58 /41.53x0.53

17. Arka Kanat Uzunlugu 6.60:0.04

18. Arka Kanat Genigligi 1.9940.02

19. B3 Damar Agist 77974023/ 81.2743.65
20, G7 Damar Agisi 23.39+0.12/23.87+0.94
21. G18 Damar Agisi 87.48£0.43 1 91.84+1.66
22, H12 Damar Agist 14.50£2.97/ 18.34£0.36
23. M17 Damar Agist 26.17+1.14/32.57£0.51
24, Q21 Damar Agisi 35.96+0.18/37.14x0.43
25, Ugiincii Sternit Uzunlugu 2.23340.006

26. Precubital Indeks 2.73£0.12/ 2.85+0.02
27. Dumb-bell Indeks 0.8320.06 / 0.93£0.58
28, Radial Indeks 133011/ 1,74%0.04
29, Pozitif Yonde Discoidal Kayma 0.25£0.13 7 0.41+0.00
30. Discoidal Indeks 1.55£0.01 / 1.66+0.01
31,RU 3.53£0.01 /3.55£0.01
32, A Uzunlugu 0.490.01 / 0.54£0.03
33. B Uzunlugu 0.2340.03 / 0.27£0.00
34. C Uzunlugu 0.84=0.01 / 0.9240.03
35. D Uzunlugu 1.8620.01/2.00+0.01
36. On Kanat I¢ Uzunlugu 4.25+0.02 / 4.56+0.08
37. On Kanat I¢ Genisligi 191001 /2.08£0.05
38. Altimc: Sternum Indeksi 80.050+0.648

39. AREA6 22470.76

Bacaklar ile fligkili Morfolojik Ozellikler

Bildirilen Minimum ve Maksimum Ortalamalar

1. Femur uzunlugu (mm) 2,786:0.012 /3.330.07

2. Tibia uzunlugu (mm) 3.23£0.01/3.2910.011

3. Metatarsus uzunlugu (mm) 2.104+0.006 / 2.18+0.02

4, Metatarsus genisligi (mm) 1.20£0.05 / 1.27£0.06

5. Metatatsus indeksi (%) 55.819:0.129/ 58.052+0.351
6. Arka bacak uzunlugu (mm) 8.15740.009 / 8.192+0.024

Renk ile fligkili Morfolojik Ozellikler
(renk skalasi deferleri)

Bildirilen Minimwm ve Maksimum Ortalamalar

1. Ikinei tergit rengi 5.53720,191

2. Ugtincli tergit rengi 4,955£0,134

3. Scutellum rengi 0.305£0,041

4, Scutellum a ve b rengi -

5. Diger renk zellikleri Viicut koyu gri renk




1IL VERIM VE DAVRANIS OZELLIKLERI

Bildirilen Minimum ve Maksimum Ortalamalar

1. Yagama giicii (belli bir donemde &len ana ari
sayilari veya sénen koloni sayilarindan
faydalanilarak verilmelidir) (%)

% 94

2, Temizleme (hijyenik) davramg: — 24 saat
(pupa adet/ koloni)

Ortalama: 77.36
Min. / Mak.: 74.85 / 86.89

3. Temizleme (hijyenik) davranigt - 48 saat
{(pupa adet / koloni)

Ortalama: 80.43
Min. / Mak.: 68.02-89.41

4, IIkbahar kulugka firetim etkinligi (birbirini
takip eden en az 3 digiim deferi ve tarihleri
verilmelidir) (cm® / koloni)

5. Ikbahar koloni popiilasyon geligimi (birbirini
takip eden Slgiim degerleri ve tarihleri
verilmelidir) (arih cergeve sayisi / koloni)

8 (30.042019)
10 (28.05.2019)
11 (11.06.2019)

6. Bal verimi (kg / koloni / y1l) 29.226.49/35.85+7.94
7. Petek isleme etkinligi (adet / koloni) -
8. Kislama yetenegi (%) % 94

9. Polen toplama yetenei (g / koloni / giin)

Ortalama: 357
Min. / Mak.; 64-520

10. Ugus etkinligi (adet / koloni / dakika) 61,28 +1,65

11. Petek gozii sirlama sekli (konkav/konveks) |-

12. Ogul egilimi (%) 49.86+18.00

13. Hirgmlik egilimi (igne sayis: / koloni / Ortalama: 30.3
dakika veya diger skorlar) Min. / Mak.; 20-39
14. Propolis toplama etkinligi (ay/ gram) Otalama: 51.5

Min. / Mak.: 16.18/111.6

15. Diger Ozellikler

Rhododendron ponticum (orman giili)'den yararlanma
kabiliyeti yiiksektir. Nektar toplama davranigi bakimindan
biyolojik saatini Castanea sativa ve Rhododendron
ponticum’un cigek agma donemine gbre ayarlamigtir.

IV. GENETIK OZELLIKLERI

Mikrosatellite lokuslar. alleller ve allel frekansiars

Popiilasyon Lokus Allel (bp) Frekans (%)
Diizee/Yigilea 173 0.111
Diizee/Yigilca A008 175 0.722
Diizee/Yigilca 177 0.167
Diizee/Yagilca 133 0.063
Diizce/Yrgilea 137 0.375
Diizee/Yigilea A088 141 0.438
Ditzce/Yigilca 149 0.063
Diizee/Yifilca 151 0.063
Diizee/Yigilca 133 0.063
Diizee/Y1gilca 202 0.833
Diizce/Yigilca APCI5 204 0.056
Diizee/Yigilea : 212 0.111




Diizce/Yrgilca 209 0.167
Diizee/Yigilea AP249 217 0.056
Diizce/Yrgilea 219 0.778
Diizce/Y1ilca A0L4 112 0.944
Diizce/Yigilca 114 0.056
Diizce/Yipilea 156 0.125
Diizce/Yigilca AP068 158 0.500
Diizce/Yigilca 164 0.375
Diizee/Yigilca 112 0.056
Diizce/Yigilca ki 120 0.944
Diizce/Yiilea 96 0.056
Diizce/Yifilca A024 104 0.556
Diizce/Yigilea 106 0.389
Diizce/Yinlca 186 0.889
Diizce/Yalca AP085 194 0.056
Diizce/Yagilca 202 0.056
Diizee/Yigilca 123 0.056
Diizce/Yigilea 127 0.167
Diizce/Yigilca 131 0.667
Diizee/Yigilca AP288 133 0.111
Diizce/Yigilea 129 0.111
Diizee/Vigilca 141 0.278
Diizce/Yigilca 143 0.222
Diizee/Yigilea A029 145 0.111
Diizce/Yigilca 149 0.056
Diizee/Yigilca 155 0,111
Diizce/Yigilea 165 0.056
Diizce/Yiglea 220 0.056
Diizce/Yigilca 226 0.111
Diizee/Yigilea 228 0.556
Diizee/Yifilca All3 232 0.056
Diizce/Yipilea 234 0.056
Diizce/Yigilca 236 0.111
Diizce/Yagilca 239 0.056
Diizce/Y1gilca 137 0.778
Diizee/Yigilea A043 139 0,167
Diizee/Yigilea 137 0.778
Diizce/Yigilea 143 0.056
Diizce/Yigilca 97 0.500
Diizee/Yrgilea A0T9 101 0.222
Diizce/Yiilca ) 103 0.167
Diizce/Yiilea 105 0.056
Diizce/Yigilea 104 0.556
Diizce/Yifilea AP213 106 0444
Diizce/Yigilca 111 0.833
Diizce/Yighlca 115 0.056
Diizee/Yigilca ACOH 119 0.111
Diizce/Yigilca 210 0.056
Diizee/Yagilca 214 0.333
Diizce/Yadilca AC088 220 0.556
Diizce/Yifalca 222 0.056




Diizee/Yigilca 328 0.111
Diizce/Y18ilca n 329 0.667
Diizce/Yigilea ACI39 331 0222
Diizee/Yigilca 129 0.056
Diizce/Yipilca 131 .389
Diizce/Yigilea AP(90 133 0.333
Diizce/Yagnlca 135 0.11]
Diizce/Yidilca 137 0.111
Diizee/Yigilca 173 0.278
Diizce/Yigilca 183 0.222
Dilzce/Yigilca AP223 187 0.500
Diizce/Yigilca 173 0.278
Diizee/Y1dilca 281 0.722
Diizce/Y151lca 283 0.056
Diizee/Yigilea AP224 285 0.11]
Diizce/Yiilca 287 0.111
Diizee/Yifilca 247 0.889
Diizee/Yiglea AP226 249 0.111
Diizee/Yigilca 262 0.333
Diizee/Yifilea AP238 264 0.667
Diizee/Yigalea 258 0.222
Diizce/Yigilea AT005 264 0.222
Diizce/Yifilea ' 266 0.556
Diizee/Yigilca 128 0.278
Diizce/Yigilca AT163 134 0.667
Diizce/Yigilca 136 0.056
Diizce/Yigilca 189 0.056
Diizee/Yigiea 199 0.167
Diizee/Yigilca 205 0.111
Diizee/Yigilea 209 0.111
Diizce/Yigilca AT188 211 0.056
Diizce/Yidilca 213 0.167
Diizce/Y15ilca 217 0.167
Diizce/Yigilca 219 0.056
Diizee/Yigilea 221 0.111
Diizce/Yigilca 169 0.389
Diizee/iinlca AC306 173 0333
Diizce/Yifilca 177 0278
Tammlayici alleller ve frekanslan

Popiilasyon Lokus Allel Frekans
Diizce/Yigilca ACO88 210 0.075
Diizce/Yigilca All3 218 0.036
Diizce/Yifilca APQ15 210 0.036
Dilzee/Yiilea AP273 108 0.091
Diizce/Yigilca ATO005 268 0.077
Diizee/Yigilea ATI88 207 0.038
Diizce/Yiflca A043 143 0.025
Diizee/Yigilca AC088 222 0.025
Dilzce/Yigilea AP274 112 0,025
Diizce/Yigilea ATO005 268 0.077




Diizee/Y1g1lca Bal Anist Populasyonunda incelenen lokuslar igin gozlenen heterozigotluk (Ho). beklenen
heterozigotluk (He) ve ortalama allel sayisi (Na)

Lokus Ho He Na
A008 0.468 0.461 3
A014 0.111 0.109 5
A024 0.566 0.558 3
A029 0.871 0.858 7
A043 0.457 0.451 4
A079 0.657 0.647 4
A088 0.589 0.580 6
Al13 0.856 0.843 7
ACo11 0.272 0.268 3
ACO088 0.455 0.449 4
ACI39 0.553 0.545 3
AC306 0.667 0.657 3
AP015 0.137 0.135 3
AP068 0.532 0.532 3
AP0S§5S 0.332 0.332 3
AP090 0.660 0.660 5
AP223 0.660 0.660 4
AP224 0.462 0.462 4
AP226 0.109 0.109 )
AP238 0.420 0.420 5
AP249 0.777 0.777 3
AP273 0.517 0.517 5
AP274 0.028 0.028 5
AP288 0.500 0.500 4
ATO005 0.640 0.640 3
ATI163 0.477 0477 3
ATI188 0.878 0.878 9
Ort/pop 0.492 0.492 101




mtDNA'mn COL-COIl INTERGENIK BOLGESI
Haplotip 1:

TCTATACCACGACGTTATTCAGACTATCCAGATTCTTATTACTGTTGAAATTCAATTTCATCT
ATAGGATCAATAATTTCATTAAATAGAATAATTTTTTTAATTTTTATTATTTTAGAAAGATTA
ATTTCTAAACGAATATTATTATTTAAATTCAACCAATCATCACTTGAATGATTAAATTTTITA
CCACCTCTAGATCATTCACATTTAGAAATTCCATTATTAATTAAAAATTTAAATTTAAAATCA
ATTTTAATTAAATTTTAATATGGCAGAATAAGTGCATTGAACTTAAGATTCAAATATAAAGT
ATTTTTAAACTTTTATTAAAATTT-
CCCACTTAATTCATATTAATTTAAAAATAAATTAATAACAATTTITAATAAAATAAAT-
AATTAATTTTATTTTTATATIGAATITTAAATTCAATCTTAAAGATTTAATCTTTTTATTAAAA
TTAATAAATTAATATAAAATAAAACAAAATATAACAGAATATATITATTAAAATTTAATTTA
TTAAAATTTCCACATGATTCATATTTATATITCAAGAATCAAATTCATATTATGCTGATAATT
TAATTTCATTTCATAATATAGTTATAATAATTATTATTATAATTTCAACATTAACTGTATATAT
TATTTTAGATTTATTTATAAACAAATTTTCAAATTTATTTITTATTAAAAAATCATAATATTGA
AATTATTTGAACAATTATTCCAATTATTATTCTATTAATTATTTGTTTTCCATCATTAAAAATT
TTATATTTAATTGATGAAATTGTAAATCCTTTTTTTTCAATTAAATCAATTCCAGTAGTTACTA
TAACTAG

Haplotip 2 :

TCTATACCACGACGTTATTCAGACTATCCAGATTCTTATTACTGTTGAAATTCAATTTCATCT
ATAGGATCAATAATTTCATTAAATAGAATAATTTTTTTAATTTTTATTATTTTAGAAAGATTA
ATTTCTAAACGAATATTATTATTTAAATTCAACCAATCATCACTTGAATGATTAAATTTTTTA
CCACCTCTAGATCATTCACATTTAGAAATTCCATTATTAATTAAAAATTTAAATTTAAAATCA
ATTTTAATTAAATTTITAATATGGCAGAATAAGTGCATTGAACTTAAGATTCAAATATAAAGT
ATTTTTAAACTTTTATTAAAATTT-
CCCACTTAATTCATATTAATTTAAAAATAAATTAATAACAA-TTTTAATAAAATAAAT-
AATTAATTTTATTTTTATATTGAATTTTAAATTCAATCTTAAAGATTTAATCTTTTTATTAAAA
TTAATAAATTAATATAAAATAAAACAAAATATAACAGAATATATITATTAAAATTTAATTTA
TTAAAATTTCCACATGATTCATATTTATATTTCAAGAATCAAATTCATATTATGCTGATAATT
TAATTTCATTTCATAATATAGTTATAATAATTATTATTATAATTTCAACATTAACTGTATATAT
TATTTTAGATTTATTTATAAACAAATTTTCAAATTTATTTTTATTAAAAAATCATAATATTGA
AATTATTTGAACAATTATTCCAATTATTATTCTATTAATTATTTGTTTTCCATCATTAAAAATT
TTATATTTAATTGATGAAATTGTAAATCCTTTTTTTTCAATTAAATCAATTCCAGTAGTTACTA
TAACTAG

- mtDNA’nim COI BOLGESI
Haplotip 1:

AATCTGGATAGTCTGAATAATTTATACTTTTATTAAGAAATTTATTTTATCCAAGACCAGGAA
CTGGATGAACAGTATATCCACCATTATCAGCATATTTATATCATTCTTCACCTTCAGTAGATT
TTGCAATTTTTTCTCTTCATATATCAGGAATTTCCTCAATTATAGGATCATTAAACTTAATAG
TTACAATTATAATAATAAAAAATTTTTCTATAAATTATGACCAAATTTCATTATTTCCATGAT
CAGTTTTTATTACAGCAATTTTATTAATTATATCATTACCTGTATTAGCTGGAGCAATTACTA
TACTATTATTTGATCGAAATTTTAATACATCATTTTTCGATCCTATAGGAGGTGGAGATCCAA



TTCTTTATCAACATTTATTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAAGTTTATATTTTAATTTTACCTGG
ATTTGGATTAATCTCTCATATTGTAATAAATGAAAGAGGAAAAAAAGAAATTTTTGGTAATT
TAAGAATAATTTATGCAATATTAGGAATTGGATTTCTAGGTTTTATTGTTTGAGCACATCACA
TATTTACAGTCGGATTAGATGTTGATACTCGAGCATATTTTACTTCAGCAACAATAATCATTG
CTGTACCAACAGGAATTAAAGTTTTTAGATGATTAGCAACTTATCATGGTTCAAAATTAAAA
TTAAATATTTCAATTTTATGATCACTAGGTTTTATTATACTATTTACTATTGGTGGATTAACA
GGAATTATATTATCAAATTCTTCTATTGATATTATTCTTCATGATACATATTACGTTGTTGGA
CATTTTCATTATGTTCTTTCAATAGGTGCAGTATTTGCAATTATTTCAAGATTTATTCATTGAT
ATCCATTAATTACTGGATTATTATTAAATATTAAATGATTAAAAATTCAATTTATTATAATAT
TTATTGGAGTAAATCTAACTTTCTTTCCTCAACATTTTTTAGGACTAATATCTATACCACGAC
GTTGATTACTTCCTCCCTCATTA '

Haplotip 2:

AATCTGGATAGTCTGAATAATTTATACTTTTATTAAGAAATTTATTTTATCCAAGACCAGGAA
CTGGATGAACAGTATATCCACCATTATCAGCATATTTATATCATTCTTCACCTTCAGTAGATT
TTGCAATTTTTTCTCTTCATATATCAGGAATTTCCTCAATTATAGGATCATTAAACTTAATAG
TTACAATTATAATAATAAAAAATTTTTCTATAAATTATGACCAAATTTCATTATTTCCATGAT
CAGTTTTTATTACAGCAATTTTATTAATTATATCATTACCTGTATTAGCTGGAGCAATTACTA
TACTATTATTTGATCGAAATTTTAATACATCATTTTTCGATCCTATAGGAGGTGGAGATCCAA
TTCTTTATCAACATTTATTTTGATTTTTTGGTCATCCAGAAGTTTATATTTTAATTTTACCTGG
ATTTGGATTAATCTCTCATATTGTAATAAATGAAAGAGGAAAAAAAGAAATTTTITGGTAATT
TAAGAATAATTTATGCAATATTAGGAATTGGATTTCTAGGTTTCATTGTTTGAGCACATCACA
TATTTACAGTCGGATTAGATGTTGATACTCGAGCATATTTTACTTCAGCAACAATAATCATTG
CTGTACCAACAGGAATTAAAGTTTTTAGATGATTAGCAACTTATCATGGTTCAAAATTAAAA
TTAAATATTTCAATTTTATGATCACTAGGTTTTATTATACTATTTACTATTGGTGGATTAACA
GGAATTATATTATCAAATTCTTCTATTGATATTATTCTTCATGATACATATTACGTTGTTGGA
CATTTTCATTATGTTCTTTCAATAGGTGCAGTATTTGCAATTATTTCAAGATTTATTCATTGAT
ATCCATTAATTACTGGATTATTATTAAATATTAAATGATTAAAAATTCAATTTATTATAATAT
TTATTGGAGTAAATCTAACTTTCTTTCCTCAACATTTTTTAGGACTAATATCTATACCACGAC
GTTGATTACTTCCTCCCTCATTA

mtDNA’mn 16sr DNA BOLGESI
Haplotip L:

CAACATCGAGGTCGCAAACATCTTTATCTATATGGTCTATCAAAAGATATTACGCTGTTATCC
CTAAGGTAATTTATTCTTTTAATTACAATTTATAATTCAAAAAATTATCTTTATATCAAAATT
AAATCTTAAATAAAGTTTATTAAATTTACCAATCCTCCCAATCAAATTTAATCTTAAATATAT
TTATTAAAATTATAAATAAATTTAAAAATTAAATTAAATTCTATAGGGTCTTATCGTCCCATA
ATTAAATTTTAGAATTTTAACTAAAAATTTAAATTCATTTAATAATTTAGAGACAGTTATTAT
TTCATTAATTCTTTCATACAATTCTTCAATTAAAAGACAATTTATTATGCTACCTTTGTACAGT
CAACATACTGCAGCTATTTAAAATAATTCATTGAGCAGATCGACCTAAAATTATAATCAACA
GGACATGTTTTTGATAAACAGGTGAATAATATATTTGCCGAATTCCTTTAAATTATATAATAC
AAAATATCATTATAAAATATAACTTTATTACTAATCTAATCATTATTTCTATATTTITATTAATT
AAAATATAAATTTTTATAGAAAAATAAAATATAAATTTAAATCATTATTAATTTATAAATAT
TAAATTATTAAATTATTAAAATTAAAGAAAAATATTATCTCTATAACATTAAAAATTAAAAT



TAAATTTTTATCTTAAATTTATAGATTATCCCATAAATTTTTAATATAAAAATTAATAAATTA
AAATAAAATTTAATTTACTAAAATAATTATATCTAAATTAAATTTATTTCTAAAAAAACTAG
ATATTAATAAGTTCGTTTAACATTTAATTTCTAAATCTATATTTATAATTTTATTGCTACAAA
AAAAATAATATAAATTTAGCTCCCTTATTTTCGAGATATTTAAAATCATTAAATAAATTTTAA
GTACCTTTTGTATCAGGGTTGA

Haplotip 2;'

CAACATCGAGGTCGCAAACATCTTTATCTATATGGTCTATCAAAAGATATTACGCTGTTATCC
CTAAGGTAATTTATTCTTTTAATTACAATTTATAATTCAAAAAATTATCTTTATATCAAAATT
AAATCTTAAATAAAGTTTATTAAATTTACCAATCCTCCCAATCAAATTTAATCTTAAATATAT
TTATTAAAATTATAAATAAATTTAAAAATTAAATTAAATTCTATAGGGTCTTATCGTCCCATA
ATTAAATTTTAGAATTTTAACTAAAAATTTAAATTCATTTAATAATTTAGAGACAGTTATTAT
TTCATTAATTCTTTCATACAATTCTTCAATTAAAAGACAATTTATTATGCTACCTTTGTACAGT
CAATATACTGCAGCTATTTAAAATAATTCATTGAGCAGATCGACCTAAAATTATAATCAACA
GGACATGTTTTTGATAAACAGGTGAATAATATATTTGCCGAATTCCTTTAAATTATATAATAC
AAAATATCATTATAAAATATAACTTTATTACTAATCTAATCATTATTTCTATATTTTATTAATT
AAAATATAAATTTTTATAGAAAAATAAAATATAAATTTAAATCATTATTAATTTATAAATAT
TAAATTATTAAATTATTAAAATTAAAGAAAAATATTATCTCTATAACATTAAAAATTAAAAT
TAAATTTTTATCTTAAATTTATAGATTATCCCATAAATTTTTAATATAAAAATTAATAAATTA
AAATAAAATTTAATTTACTAAAATAATTATATCTAAATTAAATTTATTTCTAAAAAAACTAG
ATATTAATAAGTTCGTTTAACATTTAATTTCTAAATCTATATTTATAATTTTATTGCTACAAA
AAAAATAATATAAATTTAGCTCCCTTATTTTCGAGATATTTAAAATCATTAAATAAATTTTAA
GTACCTTTTGTATCAGGGTTGA

mtDNA’mn ND5 Bilgesi
Haplotip 1:

TCGAAATGAATAGGATACAGTAAAAATTGTACCAATAATTAAATTAATTATTGAAAAATAA
ATTATTTTTCTAAAAAAAAATATTTCAATAATTAAATCTTTTGAATAATAACCAACTAAAAA
AGGAAAACCACATAATCTTAAAATTGAAAAAATTAAAATTATTCTTTTTATTGGATAAATAT
AATATATACCATAATATATTCGAATATCTTGATTACTATATATATAATGTATATACCTACCAA
CACATATAAACATTAATGATTTAAATATTGCATGAATAAATAAATGTAAAAATACTAATTCA
GTTGAACCAATTGATAATATTCTTATTATAAATCCTAATTGTCTTAAAGTAGAATAAGCAAC
AACTTTTTTTAAATCTAATTCAAAATTTGCAACTAAACCAGCAAATAATATTGTTAATCTAGA
AATCAATATAATATAATTTTTATAATTAAAATCTAATAAATTTACATATCGAATTAATAAATA
AATTCCAGCAGTAACTAAAGTTGATGAATGAACTAAAGATGAAACAGGAGTTGGAGCTATT
ATTGCTATTGGTAATCAAGTTGAAAAAGGAATTTGTGCTCTTTTAGTAAAAGCTATCAATAA
AATATAAATCATTATAAATTCATTTATTTTATAAAAACTTAAATTTCATCTTCCATAATATGT
TATTAATCCTATAATTAATAATAAACCAATATCTCCTAATCGATTTAATAAAATAGTAACTAT
ACCTGAAGTAAATGATTTTATTTTTATATAATAAATTACAAGACAATAAGAAATTGGTTGAG
ATGGTTTAGGATT



mtDNA’nin Cytb Bélgesi

Haplotip 1:

TATGTACTACCATGAGGACAAATATCATATTGAGGTGCAACAGTTATTACTAATCTTTTATCA
GCAATTCCTTATATTGGTGATACAATTGTATTATGAATTTGAGGTGGATTTITCAATTAATAAT
GCTACATTAAATCGATTTTTTTCTTTACATTTTATITTACCATTATTAATTTTATTTATAGTTAT
TCTTCATTTATTTGCCTTACATTTAACTGGATCATCTAATCCTCTTGGATCAAATTTTAATAAT
TATAAAATTTCATTTCATCCATATTTTTCAATTAAAGATCTTTTAGGATTITTATATCATCTTAT
TTATCTTTATATTCATTAATTTTCAATTTCCATATCATTTAGGAGATCCAGACAATTTCAAAA
TTGCAAATCCAATAAATACTCCAACTCATATTAAACCTGAATGATATTTCCTATTTGCATATT
CAATTTTACGAGCAATTACACCTCCTAATTTATTAGGAAT



